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2. ชื่อภาษาไทย (ชื่อแปล)   
การตรวจหาแบบรวดเร็ว กบัการระบุเชื้อ Pseudomonas aeruginosa และ Escherichia coli  

ทั้งในแบบเพาะเชื้อเดีย่วและผสม ในน้ําดื่มบรรจุขวดโดยใชเครื่อง Fourier transform infrared 
spectroscopy และการวิเคราะหแบบ multivariate 
3. สรุปสาระสําคัญ / บทคัดยอภาษาไทย 
        กระทรวงสาธารณสุขของอเมริกากําหนดมาตรฐานน้ําดืม่ที่ปลอดภัยสําหรับคนจะมี 
colony-forming unit (CFU) สูงสุดไมเกิน 500 CFU ตอมล.ของ Heterotrophic plate count (HPC)  
มีคา nephelometric turbidity นอยกวา 2 ตองปราศจากเชื้อแบคทีเรีย (Escherichia, Enterobacter, 
Citrobacter และ Klebsiella) และแบคทีเรียอ่ืนๆจากการปนเปอนของอุจจาระ เชน เชื้อ 
Pseudomonas aerugenosa ซ่ึงเปนเชื้อที่ทําใหเกิดโรคในผูที่มีภูมิตานทานต่ํา   คณะผูเขียนบทความ
ไดใช Fourier transform infrared (FT-IR) spectroscopy และ multivariate analysis ในการระบุเชื้อ 
Pseudomonas aerugenosa และ Escherichia coli ATCC 25922 ที่ใสเขาไป(inoculated) ในน้ําดืม่
บรรจุขวด โดยทําเปน inoculation treatment 3 แบบ คือ 1) E.coli ATCC 25922 (N=3)                   
2) P. aeruginosa (N=3)  และ 3) เชื้อเล้ียงผสมในอัตรา 1:1(V:V) ของ P. aerugenosa และ E. coli 
ATCC 25922 (N=3)   และใชน้ําดื่มไมใสเชื้อเปน control treatment (N=3)   Secondary derivative 
transformation และloading plot เหนอืชวงของ 1800-900 cm-1 ช้ีใหเห็นความแตกตางใน
สวนประกอบของแบคทีเรียตอไปนี้  amideI band ~1650 cm-1, amideII band ~1540 cm-1, 
Phosphodiester backbone of nucleic acid ~1242 และ 1080cm-1 และ polysaccharide compounds 
~1050-950 cm-1 เซลลที่ไดรับการtreatment ที่แตกตางกันจะแยกไดอยางชัดเจนจากการวิเคราะห
mean centered principal component analysis   การใช soft independent modeling ของ class 
analogy analysis จะสามารถแยกประเภท spectra ของ treatmentไดถูกตองถึง 83-88%    ผลการ
ทดลองนี้ช้ีใหเห็นวา FT-IR spectroscopy สามารถใชพิจารณาวามีเชื้อเพาะที่บริสุทธิ์อยูหรือไม   
นอกจากนี้ยังยนืยันวาวิธีนี้สามารถแยกแยะระหวางแบคทเีรียที่ใกลเคยีงกัน โดยดูจากความแตกตาง
ของลักษณะทาง biochemical และ phenotypic ซ่ึงสามารถใชตรวจไดในชวงสเปคตรมันี้ 
  


