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2. ชื่อภาษาไทย (ชื่อแปล)   

การวิเคราะหเชิงปริมาณของดีเอ็นเอจากสิ่งมีชีวิตดัดแปรพันธุกรรมในอาหารผสมและอาหารสําเร็จรูป 
3. สรุปสาระสําคัญ / บทคัดยอภาษาไทย 
 บทความนี้ไดกลาวถึงความทาทายที่เกดิขึน้จากการที่ตองหาปริมาณของดีเอ็นเอจากสิ่งมีชีวิตดัดแปร
พันธุกรรม(generically modified organisms,GMO)  ในอาหารผสมและอาหารสําเร็จรูป         ตัวอยางของความ 
คลาดเคลื่อนที่เกิดขึ้นในการวิเคราะหเชิงปริมาณของสิ่งมีชีวิตดัดแปรพันธกุรรมที่เปนเหตุมาจากความแตกตางของ
ขนาดอนุภาค สวนประกอบ และการสลายตัวของ DNA อันเนื่องมาจากความรอน โดยไดใชวิธีการที่เปนนวัตกรรม
ใหม คือ เทคนคิ ligation-dependent probe amplification(LPA) ในการเชื่อมโยงไปสูการเพิ่มขึ้นของสิ่งมีชีวิตดัดแปร
พันธุกรรมที่ตองการหาปริมาณ DNA  แตเดิมวิธี LPA ใชในการหาปริมาณ DNA ในการวินจิฉัยโรคเทานั้น ตอมาได
นํามาประยกุตใชในการหาปริมาณ DNA ในตัวอยางอาหาร ผลการทดลองแสดงใหเห็นวาการใชวิธีการนี้สามารถ
มองเห็นเปาหมาย DNA ที่แตกตางกัน 7 เปาหมายที่อยูในหลอดทดลองเดียวกนั ในที่นี้ไดใชโมเลกุลลูกผสมที่
สังเคราะหขึ้นเปนมาตรฐานดีเอ็นเอซึ่งใชไดงายสําหรับการวิเคราะหเชงิปริมาณของสิ่งมีชีวิตดัดแปรพันธุกรรมดวย
เครื่อง  real-time PCR 
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